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Installation de Biocontainers sur la plateforme HPC

But:

Etape 1 : Identification

Etape 2 : Téléchargement

Etape 3 : Utilisation
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INSTALLATION DE BIOCONTAINERS SUR LA PLATEFORME HPC

BUT :

e Aulieu de compiler manuellement des outils bioinfo souvent complexes, en autonomie vous
téléchargez directement une image préte a I'emploi.

e Le dépot biocontainers.pro centralise les images de BioConda, donc vous avez un catalogue
standardisé et versionné.

e Compte tenu de I'environnement HPC en zone HDS, le téléchargement est effectué au
travers d’outils et de scripts mis a votre disposition.

ETAPE 1 : IDENTIFICATION

Par exemple j’ai besoin de mettre en ceuvre I'algorithme STAR pour mon traitement.

1. Je cherche et trouve le biocontainer qui me convient sur le site
https://biocontainers.pro/registry

/,
Qa BioContainers Q Registry Documentation ) GitHub RestFul APl ¥ Twitter ® Scholar Resources v

Search

Sorts by:  Default v  Sorts Order:  Asc v | Refine Results: ' license v | > v m

Input the keyword for search...

2. Je sélectionne celui que je veux dans la liste proposée :


https://biocontainers.pro/registry
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3.

raroma.apd

O 613K

DEPRECATED. Do not start building new
projects based on this package. (The (in-
house) APD file format was initially

deve.

rrhuge P EE

DEPRECATED. Do not start building new
projects based on this package. Cross

platform alternatives are the following

pack.

star-fusion O 959.6K

Starfusion fusion variant caller. ~all
dependencies  requied  to  run
fusioninspector and fusionannotator are

included.

Je me déplace sur I'onglet Packages et Containers :

.
Qﬁ BioContainers

4.

5.

Q Registry

rcheckpoint

©8K

The goal of checkpaint is to solve the
problem of package reproducibilty in R

Specifically, checkpoint allows you to i

rrmethodss3 O 430K

Methods that simplify the setup of S3
generic functions and S3  methods.
Major effort has been made in making

definition.

staramr

1M

Scan genome contigs against the
resfinder and pointfinder databases

BioContainers

Bioinformatics more accessible and reproducible

W Readme

Version

Type

.

J'identifie la version que je désire, attention il doit étre du type « singularity »

Last Update

#  Similar Tools

size Full Tag

Pour ma part, je choisi :

2711b

s
&

2024-12-18

29.48M

© Documentation @ GitHub

rfields O 184

For curve, surface and function fitting
with an emphasis on splines, spatial data

and spatial statistics. The major meth

rna-star

o7

Ultrafast universal ma-seq aligner

starcatpy

Tool description is coming

Q Registry

" RestFul API

W Twitter @ Scholar

rjsonlite

© 668K
A fast JSON parser and generator
optimized for statistical data and the

web. Started out as a fork of 'RISONIO',
but has.

star @8

An ma-seq read aligner.

D Documentation

starcode

© 120K

Starcode: sequence clustering based on
all-pairs search

© GitHub ! RestFul APl

i Resources v

W Twitter

singularity run https://depot.galaxyproject.org/singularity/star:2.7.11b--h5ca1c30_4

Et je note la version : star:2.7.11b--h5calc30_4

ETAPE 2 : TELECHARGEMENT

1.

Depuis le « HPC Shell Access » sur le HPC,

® Scholar

Security

Q\
S

¢ Resources v
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Inserm Portail HPC & Gitlab Apps~ Files * Jobs * Clusiers ~ Interactive Apps ~ @ My Interactive Sessions @Help ~ & Logged in as hpc_admin @ Log Out

>~ HPC Shell Access

In"““"”e rm

La science pour la santé
From science to health

OnDemand provides an integrated, single access point for all of your HPC resources.

Pinned Apps A featured subset of all available apps

Interactive Apps

[ 10 e el [

En préambule, j'ai déja configuré mes accés au serveur nexus en utilisant le script:
/shared/nexus-config.py.

2. j'exécute la commande suivante:

S /shared/download_biocontainers.sh star:2.7.11b--h5calc30_4

[saucouturier@ood ~]$ /shared/download_biocontainers.sh star:2.7.11b--h5calc30_4
Downloading star:2.7.11b--h5calc30_4...

/containers/biocontainers-star_2.7.11b--h5c 100%[==:

29.48M 13.1MB/s in 2.2s
[saucouturier@ood ~]$

ETAPE 3 : UTILISATION

Le biocontainer a été téléchargé sur la plateforme et rendu accessible depuis le répertoire :
/shared/biocontainers

[saucouturier@ood ~]$ 1s /shared/biocontainers/star_2.7.11b-—h5calc30_4.sif
/shared/biocontain tar_2.7.11b--h5calc30_4.sif

[saucouturier@ood ~]$

Note : Lors de la procédure de mise a disposition, le nom de mon biocontainer est : star_2.7.11b--

h5calc30_4 car afin d’assurer une compatibilité avec les différents shell linux, le ' a été substitué
par‘’

Cette image peut étre mis en ceuvre par apptainer via srun mais elle est aussi accessible via I'apps
« Biocontainer shell »
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Inserm Portail HPC Apps~ Files ~ Jobs ~ Clusters ~ Interactive Apps ~ @ My Interactive Sessions ogged in as saucouturier @ Log Out

Home / My Interactive Sessions / BioContainer Shell

Interactive Apps BioContainer Shell
Launches a biocontainer environment.

@ BioContainer Shell Container Choice

| v beftools_1.21--h3a4d415_1
bowtie2_2.5.4--he96a11b_5
busco_5.7.1--pyhdfd78af_1
busco_5.8.2--pyhdfd78af_0
bwa_0.7.17--ha92aebf_3
bwa_0.7.18--h577a1d6_2

i~ Container Shell

[ Desktop

== NVIDIA NGC Container Shell

i G pydeseq2_0.5.3--pyhdfd78af_0
@ Code Server samtools_1.19.2--h50ea8bc_0
JupyterLab subread_2.1.1--h577a1d6_0

Name of HDS Project:

* The BioContainer Shell session data for this session can be accessed under the
data root directory.

Note :

e Sil'image n’apparait pas dans la liste, faire un refresh de votre page via la touche F5 ou via
le menu « Actualiser »

e La mise en ceuvre d’'une image via apptainer et SLURM est décrite dans le document :
« Utilisation de SLURM avec la plateforme HPC INSERM »



